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         FORMULARZ   CENOWO - PRZEDMIOTOWY

Dostawa i instalacja systemu do wysokoprzepustowego sekwencjonowania równoległego z wyposażeniem 
i szkoleniem dla Wydziału Chemii Uniwersytetu Gdańskiego.
Przedmiotem zamówienia  jest  dostawa  i instalacja systemu do wysokoprzepustowego sekwencjonowania równoległego z wyposażeniem i szkoleniem składającego się z sekwnetaora, termocyklera oraz drobnego sprzętu 
i akcesoriów przygotowawczych.  

Dostarczony system musi  być  sprzętem  fabrycznie  nowym,  kompletnym,  gotowym  do  użytkowania  bez  dodatkowych  zakupów  i  inwestycji.  System musi być dostarczony wraz z niezbędnym do pracy osprzętem i oprogramowaniem umożliwiającym analizę zbieranych danych. 

Przedmiot  Zamówienia  obejmuje  dostawę,  instalację  oraz  uruchomienie  w  siedzibie  Zamawiającego,  a  także  przeszkolenie użytkowników w zakresie jego obsługi i eksploatacji.

Wykonawca w ramach realizacji umowy będzie zobowiązany w szczególności do: 

a)  dostarczenia aparatury wraz z oprogramowaniem, 

b)  transportu wraz z ubezpieczeniem do wskazanego miejsca dostawy, 

c)  montażu, instalacji, uruchomienia sprzętu wraz z oprogramowaniem,
d)  przeprowadzenie bezpłatnego instruktażu, 

e)  zapewnienia  gwarancji oraz usługi  serwisowej zgodnie z  warunkami  określonymi  przez Zamawiającego 

g)  poniesienia wszystkich kosztów i opłat jak niżej: 

•  kosztów opakowania, 

•  wniesienia, rozładowania,  

•  koszty przeszkolenia personelu użytkownika. 

OBLIGATORYJNE (WYMAGANE) PARAMETRY I FUNKCJE 

I. Sekwenator do wysokoprzepustowego sekwencjonowania równoległego 

1. Musi umożliwiać zastosowanie min. 3 rodzajów nośników o różnej  przepustowości: 10 Mb – 100 Mb - 1Gb 
i więcej:

- należy wpisać rodzaj i przepustowość nośników: ……………………………………………………………………….

2. Wykonywanie analiz w gęstości: 400000-500000 odczytów, 2000000-3000000 odczytów i 4000000-5500000 odczytów.

3. Musi zawierać moduł do przygotowywania emulsyjnego PCR.
4. Musi zawierać moduł do kwantyfikacji bibliotek w oparciu o RT-PCR.
5. Długość odczytu sekwencji min. 200 bp w jednej reakcji z możliwością odczytu 400bp.
6. Dokładność odczytu sekwencji nie mniejsza niż 99.5%.
7. Możliwość równoległego sekwencjonowania różnych próbek DNA lub RNA, dzięki zastosowaniu etykiet sekwencyjnych przyłączanych do bibliotek, umożliwiających identyfikację próbek.

8. Zastosowanie nie mniej niż 384 etykiet sekwencyjnych w jednej reakcji sekwencjonowania.

9. Sekwencjonowanie genomów mikrobiologicznych de novo.
10. Resekwencjonowanie fragmentów genomów.

11. Analiza małych RNA.
12. Sekwencjonowanie przez genotypowanie.
13. Moduł z blokiem termicznym umożliwiający przygotowanie kompletnego emulsyjnego PCR dla nośników z pozycji 3 i przeprowadzenie reakcji emulsyjnego PCR pozwalającej na sekwencjonowanie DNA o długości odczytu nie mniejszej niż 400 zasad.

14. Zintegrowana z modułem wirówka do przygotowania emulsyjnego PCR.
15. Przystawka UV o zakresie długości fal nie mniejszym niż 200-850nm, wyposażona w detector typu macierz diodowa z pulsującą lampą ksenonową i objętością mierzonych próbek w zakresie 1 do 5µl, dokładnością fali +/- 1 nm z wbudowanym sterownikiem komputerowym z ciekłokrystalicznym wyświetlaczem dotykowym.
16. Moduł UV do wzbudzania fluoroscencji żeli i innych obiektów transparentnych światłem UV, umożliwiającym pracę z barwinkami fulorescencyjnymi: EtBr, SybrGreen, SybrGold, SybrSafe, Sypro Orange, Sypro Ruby, GelStar. O powierzchni filtra 21x26cm i długości fali wzbudzenia 312nm, o mocy 6x8W, intensywność oświetlenia 9,000 µW/cm2, pracujący w trybie pracy analityczny/preparatywny.

17. Moduł do kwantyfikacji bibliotek oparty na ogniwach Peltiera, pracujący w bloku 48 dołkowym, pozwalającym na wykorzystanie płytek (0,1ml, probówek w paskach 0,1 ml, oraz pojedynczych probówek o objętości 0,1ml), umożliwiający pracę w trybie fast i standard, w zakresie temperatur  nie gorszym niż 4°C–100°C, wyposażonym w system optyczny pojedynczego wzbudzenia, filtry emisji, fotodiodę.
18. Program bioinformatyczny do analizy uzyskanych wyników z sekwencjonowania DNA, RNA-seq, Chip-SEq. Generowania zaawansowanych statystyk i obliczeń, generujące wyniki w formatach  FASTAQ, SFF lub BAM, oraz umożliwiające wizualizację danych w darmowych przeglądarkach.

19. Akcesoria i urządzenia peryferyjne niezbędne do uruchomienia i prawidłowej pracy zestawu:

a) separator magnetyczny umożliwiający przygotowywanie próbek z użyciem metod magnetycznych wyposażony w statyw magnetyczny przeznaczony dla 16 probówek o objętości 1,5 - 2ml, dwuczęściową podstawkę na probówki (statyw + magnes) z możliwością funkcjonowania magnesu bez statywu.
b) moduł do ultraczułych pomiarów DNA i RNA na zasadzie fluorescencyjnej wraz z materiałami zużywalnymi, niezbędnymi do jego funkcjonowania, umożliwiający pomiar w czasie 5 sekund (bez uwzględnienia czasu inkubacji próby z barwnikiem fluorescencyjnym na etapie przygotowania próby (czasy inkubacji: nie gorszy niż 2 minuty w przypadku DNA/RNA, oraz nie gorszy niż 15 minut w przypadku białek). Objętość próby potrzebnej do przeprowadzenia pomiaru: od 1 µl do 20 µl.  Zestaw startowy odczynników umożliwiających przeprowadzenie:

- 100 oznaczeń dsDNA w zakresie czułości od 2 ng do 1000 ng,
- 100 oznaczeń dsDNA w zakresie czułości od 0,2 ng do 100 ng,
- 100 oznaczeń RNA w zakresie czułości od 5 ng do 100 ng,
- 100 oznaczeń białek w zakresie czułości od 0,25 µg do 5 µg.
c)  Butle z azotem wyposażone w reduktor dwustopniowy do gazów o wysokiej czystości  niezbędne do prawidłowej pracy zestawu, należy wpisać:

- producent……………………………………………………………………………………………….……

- model…………………………………………………………………………………………………….…….

- liczbę butli…………………………………………………………………………………………………...

20. Zestaw odczynników do walidacji systemu.
21. Oznakowanie CE.
         PARAMETRY PUNKTOWANE dla sekwenatora do wysokoprzepustowego sekwencjonowania równoległego 

1. Sekwencjonowanie DNA w oparciu o półprzewodnikową technologię pomiaru zmiany pH, bez użycia optyki:

- parametr punktowany: należy wpisać technologię pomiaru: …………………………………………….(należy wpisać)
a) posiada
- 10 pkt.

2.  Sekwencjonowania DNA bez użycia modyfikowanych nukleotydów:


- parametr punktowany: należy wpisać …………………………………………………..


a) posiada
- 10 pkt.

II. Termocykler:
1. System wyposażony w blok grzejno-chłodzący oparty o element Peltier’a.   

2. Blok grzejny na 96 próbek 0.2 ml umożliwiający prowadzenie reakcji w wysokoprofilowych i bez bocznych ramek mikropłytkach, probówkach oraz paskach.
3. Zakres temperatury bloku co najmniej 4 - 100°C.
4. Szybkość grzania i chłodzenia co najmniej 4 °C.
5. Ogrzewana pokrywa w zakresie temperatur co najmniej 40 - 100°C.
6. Dokładność temperatury co najmniej 0,5°C.
7. Gradient termiczny w zakresie temperatury co najmniej od 30 do 100 °C umożliwiającego jednoczesną optymalizację warunków reakcji dla co najmniej 12 zestawów odczynnikowych.
8. Zakres programowania różnicy temperatur gradientu co najmniej od 1 do 25 °C.
9. System gradientu termicznego musi zapewniać jednakowe czasy inkubacji dla wszystkich optymalizowanych temperatur gradientu – tzw. gradient dynamiczny.
10. Rozpiętość zakresu gradientu termicznego maksymalnie 1 °C.
11. Sterowanie i programowanie z kolorowego wyświetlacza dotykowego minimum 5,0”.  

12. Programowanie graficzne metody PCR.
13. Pamięć RAM do zapisu minimum 500 programów amplifikacji DNA.
14. Termocykler musi posiadać co najmniej dwa tryby określania momentu kiedy próbka osiąga zadaną temperaturę:

- tryb obliczeniowy – termocykler oblicza kiedy próbka osiąga daną temperaturę kiedy wprowadzona objętości próbki mieści się w zakresie od 1 μl do maksymalnie 100 μl,
- tryb blokowy – kiedy objętość próbki wprowadzona jest jako zero (0) termocykler przyjmuje, 
że temperatura próbki jest identyczna z temperaturą bloku reakcyjnego.
15. Moduł do prowadzenia reakcji łańcuchowej polimerazy z detekcją sygnału fluorescencyjnego w czasie rzeczywistym.

16. Układ optyczny bazujący na pryzmacie.
17. Zakres widma odczytu nie mniejszy niż w zakresie 510-750 nm.
18. Źródło światła w postaci wysokowydajnej diody LED.
19. Blok pozwalający na prowadzenie reakcji dla nie mniej niż 32 probówek.
20. Jednorodność temperatury bloku nie gorsza  dla odchylenia standardowego niż 0,05oC przy dokładności ustawienia temperatury 0,25°C.
21. Mobilna stacja sterująca pracą sprzętu. 

22. Gwarancja nie krótsza niż 12 miesięcy.
III.  Dodatkowe wyposażenie i akcesoria biochemiczne

1. Palnik laboratoryjny Gasprofi 1 microschool edition lub równoważny - 1 szt.

2. Uchwyt do wylewania żeli transparentny dla promieniowania UV do aparatu do elektroforezy Sub-Gel GT Mini

3. Uchwyt do mikropłytek do wytrząsarki Innova 43 - 2 szt.

4. Aparat do elektroforezy horyzontalnej z zasilaczem.
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